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/ Proyectos liderados desde el INSPI en articulacion con la Academia
o PR

Genaotipificacion del virus SARS-COV-2 y seguimiento clinico de pacientes positivos
para COVID-19 en dos hospitales de la ciudad de Guayaquil.

Socios estratégicos: Universidad San Francisco de Quito

Vigilancia de SARS-CoV-2 en plantas de tratamiento de aguas residuales y principales
cuerpos hidricos de Guayaquil.

Socios estratégicos: Universidad de Guayaquil, GADs Playas, Salinas

Investigacion de arbovirus y otros agentes infecciosos, analizados en muestras de
pacientes febriles colectadas en Ecuador

Socios estratégicos: Universidad San Francisco de Quito, Escuela Superior Politécnica
del Litoral

Estudio Piloto de la implementacion de un sistema de vigilancia hospitalario de
patdgenos respiratorios y efectividad de vacunas contra influenza y COVID-19 en
Guayaquil, Ecuador.

Socios estratégicos: ESPOL, Universidad Peruana Cayetano Heredia
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/ Genotipificacion del virus SARS-COV-2 y seguimiento clinico de pacientes positivos para COVID-

19 en dos hospitales de la ciudad de Guayaquil.

Objetivo general: Genotipificar las variantes de SARS-CoV-2 que circulan en Guayaquil, caracterizar clinicamente y evaluar

casos de reinfeccion en pacientes positivos para COVID-19 en la ciudad.
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Genotipificacion del virus SARS-COV-2 y seguimiento clinico de pacientes positivos para COVID-
19 en dos hospitales de la ciudad de Guayaquil.

Resultados y contribucion:
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3 CASE REPORT

First Report of SARS-CoV-2 Lineage B.1.1.7
(Alpha Variant) in Ecuador, January 2021

Andres Carm_zcg_Montalvo,"* Abstract: On January 5 2021, Ecuadorian COVID-19 genomic surveillance program
Alfredo Bruno,2'3'* Domenica detected a suspicious case of the B.1.1.7 lineage (alpha variant) of SARS-CoV-2 in Los
de Mor.a'l* Maritza Olmedo,z Rios province, later confirmed by genome sequencing. The patient travelled from the UK by
the end of December 2020. By contact tracing, several new cases were detected confirming
B.1.1.7 transmission and spreading in Ecuador.
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First clinical case in emerging country

First detection of SARS-CoV-2 variant
B.1.1.529 (Omicron) in Ecuador
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Vigilancia de SARS-CoV-2 en plantas de tratamiento de aguas residuales y principales cuerpos
hidricos de Guayaquil.

e Caracterizar fisica, quimica y microbioldgicamente las aguas superficiales en sitios de estudio ]

e Determinar actividades humanas relacionadas a zonas con presencia de aguas residuales de origen doméstico}

e Evaluar el cumplimiento de la normativa ambiental ecuatoriana para fines recreativos Tabla 6y limite de }
descarga a agua de mar tabla 10 del AO97A-TULSMA

Los sitios de muestreo incluyeron playas, cuerpos hidricos aledafios a zonas urbanas y
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» Se considero areas de actividades humanas (Esterillos, Palmar, Estero Data)
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Vigilancia de SARS-CoV-2 en plantas de tratamiento de aguas residuales y principales cuerpos
hidricos de Guayaquil.

Resultados y contribucion:

Se detecto contaminacion fecal en la maroria de sitiso muestreados. El ARN viral de SARS-CoV-2 fue detectado en las dos
lagunas de oxidacion estudiadas (Playas y Santa Elena), a la entrada y a la salida del Sistema. Se detectd ademas en dos
muestras de aguas costeras: Estero Data Posorja y Bahia Ayangue.
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RESEARCH ARTICLE

Detection of thermotolerant coliforms and
SARS-CoV-2 RNA in sewage and recreational
waters in the Ecuadorian coast: A call for
improving water quality regulation
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/ Investigacion de arbovirus y otros agentes infecciosos, analizados en muestras de pacientes febriles
colectadas en Ecuador

Fin del proyecto: incorporar el uso de las tecnologias gendmicas para fortalecer las actividades de investigacion, diagnoéstico y
vigilancia de agentes infecciosos, utilizando estos métodos, en el INSPI-LIP.

Objetivo general: Investigar la diversidad y epidemiologia de arbovirus en el Ecuador
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Investigacion de arbovirus y otros agentes infecciosos, analizados en muestras de pacientes febriles
colectadas en Ecuador

Resultados y contribucion:
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l Estudio Piloto de la implementacion de un sistema de vigilancia hospitalario de patdgenos
respiratorios y efectividad de vacunas contra influenza y Covid-19 en Guayaquil, Ecuador

1) Estimar la proporcién de hospitalizaciones por CLI atribuibles a infecciones por SARS-CoV-2, Influenza y Streptococcus pneumoniae y
coinfecciones en diferentes estaciones climaticas mediante la metodologia del “Manual para estimar la carga de enfermedades asociada
con Influenza Estacional” de la Organizacion Mundial de la Salud (OMS)

2) Describir la circulacion de variantes de SARS-CoV-2 y subtipos/linajes de Influenza en los hospitales del estudio asociados al estatus de
vacunacion, semana epidemioldgica y estacion climatica.

Enrolamiento de pacientes CLI
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Estudio Piloto de la implementacion de un sistema de vigilancia hospitalario de patdbgenos
respiratorios y efectividad de vacunas contra influenza y Covid-19 en Guayaquil, Ecuador

Resultados y contribucion: Entrenamiento en secuenciaciéon de genomas de virus
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/ Proyectos liderados desde la academia en articulacion con el INSPI

HEEER Red para el desarrollo de herramientas
st Innovadoras aplicadas a la vigilancia
1 epidemiologica en America del Sur

| Socio estratégico: Instituto Pasteur de Montevideo
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@ Inspi Ecuador
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